Table S1. Characterstics of P450 family members in 4. mongholicus.

ID CYP coding sequence(bp) amino acid MW /KDa PI Localization*
Am01G000070.1  CYP736A14 1467 488 55.54 9.06 ER
Am01G000430.1 CYP704B1 1050 349 39.82 8.68 ER
Am01G000820.1 CYP71A25 1536 511 58.71 8.75 ER
Am01G000840.1 CYP71A28 1506 501 57.40 7.31 ER
Am01G001810.1 CYP90D1 1275 424 48.95 9.49 ER
Am01G002720.1 CYP88D12 1476 491 56.22 8.86 ER
Am01G002730.1 CYP88D15 1476 491 56.63 8.87 ER
Am01G002860.1 CYP82J4 1470 489 55.66 6.08 ER
Am01G002870.1 CYP82J5 1596 531 60.61 8.28 ER
Am01G003450.1 CYP81E3 1506 501 57.57 9.36 ER
Am01G004310.1 CYP714C1 1557 518 58.69 9.26 ER
Am01G005060.1 CYP51Gl 1470 489 55.48 7.26 ER
Am01G005900.1 CYP78A3 1680 559 62.69 8.71 ER
Am01G008050.1 CYP86AS 1608 535 60.83 8.15 ER
Am01G009200.1 CYP704A3 1530 509 58.68 8.07 ER
Am01G009210.1 CYP704A2 1554 517 59.67 9.01 ER
Am01G009220.1 CYP704A1 1536 511 58.86 8.65 ER
Am01G009450.1  CYP705A12 1605 534 9.92 6.56 ER
Am01G011620.1 CYP76C2 1557 518 58.40 6.06 ER
Am01G011840.1  CYP72A154 1200 399 45.56 8.81 ER
Am01G013320.1 CYP703A2 1500 499 56.93 8.62 ER
Am01G018510.1 CYP707A2 1395 464 53.05 9.2 ER
Am01G020230.1 CYP84A3 1563 520 58.62 6.15 ER
Am01G020290.1 CYP90C1 1449 482 55.31 9.07 ER
Am01G020470.1 CYP722B1 1446 481 55.66 9.41 ER
Am01G020940.1 CYP90B2 1440 479 54.99 8.88 ER
Am01G022610.1 CYP8IE1 1512 503 57.25 9.06 ER
Am01G025330.1 CYP706A1 1563 520 58.60 6.26 ER
Am01G026270.1 CYP71A27 1566 521 58.90 6.77 ER
Am01G026300.1 CYP71A7 1521 506 58.09 8.05 ER
Am01G029840.1 CYP734A1 1620 539 61.75 9.2 ER
Am01G038810.1 CYP74B29 1446 481 53.84 6.72 ER
Am02G002270.1 CYP74Al 1563 520 58.61 9.06 Chlo
Am02G002830.1 CYP707A1 1424 475 54.43 8.97 ER
Am02G004520.1 CYP711A1 1608 534 60.62 9.14 ER
Am02G008300.1 CYP83B5 1503 500 57.38 6.81 ER
Am02G009750.1 CYP721B1 1518 505 58.30 9.15 ER
Am02G010620.1 CYP88D14 1476 491 56.77 9.06 ER
Am02G011230.1 CYP74C1 1470 489 55.25 6.49 ER
Am02G011380.1 CYP88D6 1470 489 56.07 8.04 ER
Am02G011400.1 CYP71D26 1530 509 57.09 7.68 ER
Am02G011490.1 CYP88D7 1491 496 56.98 7.62 ER
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MW: molecular weight; pl: theoretical isoelectric points;

* Chlo: Chlo; ER:Endoplasmic reticulum; nucl: Nuclear.



